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•  L’arbre des espèces 

•  L’arbre, objet abstrait 

•  Remplir un tableau de distances 

•  L’algorithme UPGMA 

•  Quand les différences sont trompeuses 

•  La diversité des algorithmes informatiques 

•  Les applications en microbiologie 
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De nombreuses classes de problèmes 

•  Assemblage des reads 
•  Comparaison et projection de séquences 
•  Détection des séquences répétées 
•  Prédiction des gènes 
•  Alignements simples et multiples 
•  Reconstruction d’arbres phylogénétiques 
•  Prédiction de la structure des 

§  ARN 
§  Protéines 

•  Analyse et simulation de réseaux 
• … 
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