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•  L’arbre des espèces 

•  L’arbre, objet abstrait 

•  Remplir un tableau de distances 

•  L’algorithme UPGMA 

•  Quand les différences sont trompeuses 

•  La diversité des algorithmes informatiques 

•  Les applications en microbiologie 



2 



3 

L’arbre, objet abstrait 
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Branche 

L’arbre, objet abstrait 
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Noeud 

L’arbre, objet abstrait 

Branche 
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Racine 

Feuille 

L’arbre, objet abstrait 

Noeud 

Branche 
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Expression d’arbre 

A B C D E 

((A B) ((C D) E)) 
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Expression d’arbre 

((A B) ((C D) E)) 
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Expression d’arbre 

((A B) ((C D) E)) 

A 

B 

E 

D 

C 

((A B) (E (D C))) 
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Plusieurs apparences, un même arbre 

A B E D C B C D E A 
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Interpréter un arbre phylogénétique 

B C D E A 

plus récent ancêtre commun 
à D et C 

plus récent ancêtre commun 
à E et D 

plus récent ancêtre commun 
à A et C 
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Illustrations & photos : crédits 
p. 2 : Brian Green – geograph.org.uk – via Wikipedia 


